KARTA PRZEDMIOTU

Nazwa przedmiotu: Obliczenia réwnolegte w biotechnologii (BioAu>SM20ORWB20)
Nazwa w jezyku polskim:
Nazwa w jez. angielskim:  Parallel Computing in Biotechnology

Dane dotyczgce przedmiotu:

Jednostka oferujaca przedmiot: Wyadziat Automatyki, Elektroniki i Informatyki
Przedmiot dla jednostki: Politechnika Slaska

Domysiny typ protokotu dla przedmiotu:

ZAL

Jezyk wyktadowy:

polski

Strona WWW:

https://platforma2.polsl.pl/raul/course/view.php?id=164

Skrécony opis:

Celem przedmiotu jest zapoznanie stuchaczy z zagadnieniami projektowania algorytméw réwnolegtych z wykorzystaniem
ogoélnodostepnych systemdw programowania rownolegtego. Stuchacz po kursie bedzie wiedziat jak zbudowac¢ wiasny klaster obliczeniowy
oraz jak dobra¢ oprogramowanie w celu realizacji duzych obliczern komputerowych. Podczas zaje¢ studenci poznajg najwazniejsze
paradygmaty programowania réwnolegtego a takze nauczg sie wykorzystywac dostepne zasoby wspéitczesnych procesoréw
wielordzeniowych w szczegélnos$ci korzystaé z systeméw kolejkowych.

Opis:

Tres¢ wyktadow

Przeglad architektur komputeréw do obliczen réwnolegtych, oméwienie budowy, wiasnosci. Przyspieszenie obliczen - prawo Amdahla.
Klasyfikacja Flynna. Najszybsze systemy obliczeniowe w skali $wiata i kraju. Modele programowania réwnolegtego. Projektowanie
programow rownolegtych. Réwny podziat pracy oraz dynamiczny przydziat zasobéw. Synchronizacja proceséw. Podstawy systemu Linux.
Budowa klastra obliczeniowego. Systemy zarzgdzania klastrem. Systemy kolejkowe. Obliczenia rozproszone. Programowanie z przesytem
komunikatéw. Wykorzystanie akcelerator6w w obliczeniach duzej mocy — programowanie masywnie réwnolegte. Przyktady algorytméw
oraz ich wersje zréwnoleglone, zastosowania w biotechnologii.

Tresc¢ laboratoriow:

Podstawy systemu Linux

Programowanie wielowatkowe.

Programowanie réwnolegte z przesytem komunikatéw.

Dynamiczny przydziat zasobow.

Wykorzystanie systemu kolejkowego do obliczen rownolegtych.

Programowanie masywnie réwnolegte — akceleratory sprzetowe.

Literatura:

Zomaya A. (ed.) "Parallel computing for bioinformatics and computational biology", Wiley-Interscience,2006
Efekty uczenia sie:

Wiedza: zna i rozumie

1. podstawowe zagadnienia dotyczace cyklu zZycia urzadzen, obiektow i systemow technicznych (K2A_W12)
2. szczegotowe zagadnienia z zakresu programowania inZynierskiego, organizacji, zarzadzania i funkcjonowania sieci komputerowych i
magazynow informacji (K2A_W18)

Umiejetnosci: potrafi
3. postugiwac sie . jezykiem obcym oraz korzystac z informacji zrodiowych w tym jezyku (K2A_U02)
4. wykorzystywac wiedze, nabyta w ramach specjalnosci w dziatalnosci zawodowej (K2A_U26)

Kompetencje spoteczne: jest gotow do

5. okreslania priorytetow oraz identyfikowania i rozstrzygania dylematow zwiazanych z realizacja, okreslonego przez siebie i innych
zadania (K2A KO03)

Metody i kryteria oceniania:

Sprawozdania z realizacji éwiczen laboratoryjnych. Ocena koncowa jest Srednia wazona z ocen z poszczegoélnych sprawozdan.
Praktyki zawodowe:

nie dotyczy, nie wymagane
Przynalezno$¢ do grup przedmiotéw w cyklach:
Opis grupy przedmiotéw Cykl pocz. Cykl kon.

Biotechnologia S2 semestr 2 specj. BIO (BioAu>SM2-BIO-20) 2021/2022-Z

Punkty przedmiotu w cyklach:
<bez przypisanego programu>
Typ punktow Liczba Cykl pocz. Cykl kon.
Europejski System Transferu Punktéw (ECTS) 4 2021/2022-Z

USOSweb: Szczegoty przedmiotu: BioAu>SM20ORWB20, w cyklu: <brak>, jednostka dawcy: <brak>, grupa przedm.: <brak>
Strona 1 z 1 05.12.2022 19:16



